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1-INTRODUCAO

A Mytella guyanensis, conhecidacomo sururu, pertence ao filo Mollusca, classe Bivalvia, subclasse
Pteriomorphia, ordem Mytiloida, familia Mytilidae e género Mytella. O género Mytella (Soot-Ryen,1995)
encontra-se com fregiiéncia no litoral da América do Sul e Centra (Narchi & Galvéo-Bueno,1983). No Brasil
ocorrem quatro géneros de Mytilidae, usados para o cultivo e exploracéo como aimento: Brachidontes, Perna,
Mytilus e Mytella (Boffi,1979).

Os hivalves da familia Mytilidae sdo conhecidos vulgarmente como mexilhdes; e tém sido objeto de
muitas pesquisas no Brasil (Oliveira, 1982; Pereira Barros, 1987; Marques et al., 1991). Além da importancia
ecolégica possuem grande importéncia econdmica pois sdo fonte de alimento em muitos paises em
desenvolvimento. Os mexilhfes transformam a producdo priméria fitoplanctdnica em carne comestivel,
apresentando uma das mais elevadas capacidades de conversdo dentro da cadeia alimentar (Andreu, 1976). Eles
congtituem uma fonte protéica de excelente qualidade nutritiva e seu valor biologico é superior aos demais
mariscos, tanto pelo seu elevado indice de retencdo de nitrogénio como pela sua contribuicdo com fonte de
proteinas e vitaminas (Larralde et al.,1965).

2- OBJETIVOS
Pouco se conhece sobre as relagdes entre popul agdes de Mytella guyanensis e este estudo visa:
- a caracterizar geneticamente populagdes da espécie Mytella guyanensis de ocorréncia nos estuarios de um
estado da costa nordeste,um do sudeste e um do norte;
- avdiar se 0 gene codificador da citocromo oxidase ¢ subunidade 1 é informativo para caracterizar
filogeograficamente as popul ages de Mytella guyanensis,
- identificar os haplétipos populacionais para as populagdes do Parg, Sergipe e Espirito Santo;
- testar a homogeneidade entre as populagdes do Para, Sergipe e Espirito Santo.

3-MATERIAL E METODOS

As amostras foram coletadas nas localidades de Braganga (Pard, N=10), Aracgju (Sergipe, N=15) e
Vitéria (Espirito Santo, N=10). Estas localidades foram escolhidas por representarem a costa Norte, Nordeste e
Sudeste, respectivamente. Ao fina da pesguisa pretende-se sequenciar e analisar 30 individuos de cada
localidade.

O DNA total das amostras, foi extraido do misculo adutor usando o protocolo de fenolcloroférmio.O
gene da citocromo oxidase C foi parcialmente sequenciado e foi escolhido por ter sido usado com sucesso para
caracterizar populagdes de bivalves (Renard et al., 2000).0s fragmentos mitocondriais (COIl) foram amplificados
por PCR utlizando primers  especificos. (Folmer e al., 1994).LCO 1490 5-
GGTCAACAAATCATAAAGATATTGG-3, HCO 2198 5-TAAACTTCAGG GTGACCAAAAAATCA-3. e
sequenciados no sequenciador Mega Bace 1000.

As sequéncias parciais da COI de trinta e cinco individuos foram ainhadas utilizando o programa
BioEdit (Hall,1999) e o Clusta X (Thompsom, 1997). Uma seqiéncia de COIl de Mytdla falcata, obtida em
estudos prévios, foi utilizada como referéncia para os ainhamentos. O teste de saturacdo foi executado usando o
programe DAMBE (Xia e Xie, 2001). As frequéncias nuclectidicas, a taxa transicao/transversdo, a matriz de
disténcias por Kimura 2P e as &vores filogenéticas (maxima parciménia e agrupamento de vizinhos) foram
obtidas usando o programa Mega versdo 2.1 (Kimuraet al., 2001).Foram os valores de bootstrap foram obtidos a
partir de 1000 pseudoréplicas.



5—- RESULTADOSE DISCUSSAO

ApGs alinhados, os fragmentos da COIl apresentaram 604 sitios nucleotidicos. Sem considerar o grupo

externo (amostra Mf080305n0), 17 sitios foram varidveis e 7 foram informativos para parcimdnia. As
frequéncias nucleotidicas médias para COIl foram de 41,0 (T), 13,9 (C), 23,8 (A) € 21,3 (G) e ataxa de transicdo
/ transversdo foi 0,8. Através do programa DAMBE foi verificado que ndo houve saturacéo dos dados.
A matriz de distncias mostrou pouca divergéncia e entre as trés populagdes que variou de 0 a 0,026. As
divergencias interpopulacionais entre os individuos das localidades estudadas foram: 0,005 a 0,026 entre os de
Braganca e AracgjU, 0,005 a 0,026 entre os de Braganca e Vitéria e 0,005 a 0,015 entre os de Vitdria e Aracgj (.
As divergéncias intrapopulacionais foram na mesma amplitude das interpopulacionais: de 0 a 0,010 entre
individuos de Vitéria; de 0 a 0,015 entre os de AracgjU; e de 0 a 0,026 entre os de Braganca. Os arranjos das
arvores de agrupamento de vizinhos e de méxima parciménia mostraram que todas as amostras (Sergipe, Espirito
Santo e Pard) pertencem a um Unico grande grupo, ndo havendo distingdes filogeograficas entre as localidades.

6- CONCLUSAO

As andlises preliminares mostraram que o gene da COI é informativo para caracterizar as populacdes e
os dados indicam que ha homogeneidade entre as populagdes de Vitdria, Aracgiu e Braganca. Um maior
tamanho amostral permitira que sejam realizadas andlises mais acuradas (AMOVA).
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